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Najwigksza roznorodnoscia poliploidow wséroéd kregowcow charakteryzuja si¢ ryby
karpioksztaltne. Wigkszo$¢ z ponad 250 poliploidalnych gatunkow ma od 100 do 150
chromosoméw w komorkach ciata, podczas gdy diploidalne gatunki maja najczesciej
50 chromosomoéw. Poliploidia wywotuje zréznicowanie genomu, ktéore moze zainicjowac
proces specjacji. Pojawienie si¢ stabilnych poliploidow wymaga reorganizacji genomu, ktorg
w czegsci wywotuje proces diploidyzacji. Stopniowe przeksztatcanie poliploidii w diploidig,
odbywa si¢ poprzez genetyczne zmiany rdéznicujace zduplikowane geny i chromosomy.
Ta genomowa reorganizacja moze wpltywaé¢ m.in. na aktywno$¢ i rozmieszczenie gendow
rybosomowych oraz sekwencji telomerowych DNA, powszechnie analizowanych
I wykorzystywanych w cytogenetyce.

Celem pracy byla charakterystyka cytogenetyczna rodzimych, poliploidalnych
gatunkoéw, karasia pospolitego Carassius carassius (karpiowate Cyprinidae) i piskorza
Misgurnus fossilis (2n=100) (kozowate Cobitidae) ukierunkowana na okreslenie gatunkowo
specyficznych markeréw i proba wskazania cytogenetycznych cech genomow tych gatunkow,
ktore moglyby odzwierciedla¢ procesy zwigzane z ich pochodzeniem. W pracy po raz
pierwszy wykorzystano bardzo informatywng ceche jaka jest dystrybucja w chromosomach
genéw rybosomowych 18S, 5,8S 1 28S rRNA oraz 5S rRNA, ktérg uzyskano przy
zastosowaniu techniki fluorescencyjnej hybrydyzacji in situ (FISH) z sondami 28S rDNA
i 5S rDNA. Ponadto, w chromosomach piskorza zlokalizowano sekwencje telomerowego
DNA stosujac technike FISH. W celu identyfikacje aktywnych regionow organizatora jaderka
AgNOR-6w 1 miejsc DNA bogatych w pary GC wykonano sekwencyjne barwienie
chromosomoéow, odpowiednio azotanem srebra i chromomycyna Az (CMA3). Z kolei
barwienie chromosomow fluorochromem DAPI umozliwito obserwacje miejsc DNA

bogatych w pary AT.



Wybrane metody umozliwily wskazanie gatunkowo specyficznych cytogenetycznych
cech karasia pospolitego i1 piskorza. Kariotyp karasia pospolitego (2N=100;
20m + 36SM + 44STA, NF=156) charakteryzowat si¢ obecno$cig czterech miejsc 28S rDNA,
potozonych terminalnie na krotkich ramionach dwoch SM i dwoch STA chromosomow.
Miejsca chromosoméw zawierajace 28S rDNA korespondowaty z wystepowaniem AgNOR-
6w i DNA bogatym w pary GC, natomiast ubogim w pary AT. Loci 5S rDNA wystepowaty
w regionie okotocentromerowym innych 10 lub 12 STA chromosoméw.

Kariotyp piskorza (2n=100; 16M + 20SM + 64STA, NF=136) charakteryzowat si¢
najczesciej obecno$cig czterech miejsc 28S rDNA, potozonych terminalnie na krotkich
ramionach dwoch SM i dwoéch STA chromosomoéw. Wyjatkiem byla samica, w kariotypie
ktérej byly tylko dwa miejsca hybrydyzacji sondy 28S rDNA. Miejsca chromosomow
zawierajace 28S rDNA korespondowaly z wystepowaniem AgNOR-6w i DNA bogatym
w pary GC. U wszystkich osobnikdw obserwowano polimorfizm wielkosci AgNOR-6w
I Klasterow rDNA. Loci 5S rDNA wystepowaly w regionie okotocentromerowym innych
osmiu lub sze$ciu STA chromosomow.

Chromosomowa dystrybucja genu 28S RNA, a nie 5S RNA okazata si¢ bardziej
stabilng cechg genomow obu badanych gatunkow. Zmienno$¢ wewnatrzgatunkowa liczby
1 wielkos$ci regionow 5S rDNA potwierdzita dynamiczny charakter regionow sktadajacych sig
z tych powtorzen w kariotypach obu badanych gatunkach.

Kariotypy poliploidalnych gatunkow, takich jak kara§ pospolity (2N=100) i piskorz
(2N=100) charakteryzuja si¢ wielokrotnymi miejscami wystepowania sekwencji 28S rDNA
(w dwoch parach chromosomow) i sekwencji 5S rDNA (odpowiednio w pigciu lub czterech
parach chromosoméw), co moze odzwierciedla¢ ich poliploidalne pochodzenie. Redukcja
miejsc NOR obserwowana w kariotypie samicy piskorza moze by¢ rozpatrywana jako
odzwierciedlenie toczacego si¢ procesu re-diploidyzacji genomu tego gatunku.

Uzyskane wyniki dostarczyly nowych informacji z zakresu cytotaksonomii
i funkcjonalnych cech struktury chromosomow karasia pospolitego C. carassius i piskorza
M. fossilis w konteksécie procesow tetraploidyzacji i re-diploidyzacji w genomach tych

poliploidalnych gatunkow.
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